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NGSのデータベース



PubMed

BLAST

ライフ系データベース：BLASTとPubMed
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SRA:

Sequence Read Archive

ちなみに、昔は Short Read Archive



INSDC

ROIS

データ収集

データ普及・活用

NGSデータの収集と提供



登録されたNGSデータの伸び

https://trace.ncbi.nlm.nih.gov/Traces/sra/sra.cgi?view=announcement



JGA (Japanese Genotype-Phenotype Archive)
Controlled-access データのアーカイブ



登録などはJST NBDCに



SRAの検索
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NGSデータ解析の流れ



NCBIのインターフェース



EBIのインターフェース



DDBJのインターフェース



DBCLS SRA 公共NGSデータの検索サイト

http://sra.dbcls.jp/



DBCLS SRA – リスト表示



DBCLS SRA – 詳細表示



http://trace.ddbj.nig.ac.jp/dra/submission_e.html

データ構造（概略版）
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http://trace.ddbj.nig.ac.jp/dra/submission.html を改

データ構造（詳細版）



目的が多種多様

ゲノム、発現解析、エピゲ、メタゲ、...

対象生物種も多種多様

データベースの構造

ヒト、マウス、メタゲノム、微生物、...

study：プロジェクト情報
experiment：個々の実験情報

SRAの検索は意外とツラい
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すべてのメタデータが1つの登録に入っているわけでない



ワインが飲みたい

どれにする?

どうしようかなぁ...
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データ数の推移 – 目的別



◎ 登録状況（機器別）
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Publication info data info 
(SRA)

論文からの検索



NGSデータを使って論文を出したら



QC result



疾患からの検索



生物種からの検索



SRAへの登録



http://trace.ddbj.nig.ac.jp/dra/submission.html

DRAへの登録
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http://trace.ddbj.nig.ac.jp/dra/submission.html を改

データ構造（再掲）



DRAへの登録フロー
シーケンスデータ 

（FASTQ or BAM）に加え 

メタデータ（実験情報）を 

書いてDDBJに登録



DRAへの登録（Sample）



DRAへの登録（Experiment）
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