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研究目的

MAG data annotation workflow

MAG metadata annotation
Environment annotation 

using MEO

MAG protein sequence similarity search server (PZLAST-MAG)

PZLAST-MAG
protein vs protein sequence
similarity search against
0.45 billion MAG proteins
with several minutes

Mori H. et al. Microbiome. 2026

Microbiome Datahub search & quick analysis AI agent
Data structure

AI agent structure

Search iteration

Web ブラウザ経由で、
Microbiome Datahub の各種 TSV
データに対して自然言語で問い合わせ。

自然言語での回答、 または
Python でグラフ描いて結果の視覚化
を行える AI agent を開発。
現状、 DGX Spark で試験的に運用。
セキュリティや使い勝手が問題無さそう
なら一般利用可能にする予定。

Collaboration of gLM development by ALIS
Microbiome Datahub の 1 種 1 ゲノムの高精度 MAG データ 69586 ゲノムを用いて、
一塩基解像度での自己回帰型 DNA 言語モデルを開発。
Evo や Evo2 などと比較した性能評価を行い中。

Microbiome Datahub data update

Total high quality MAGs/SAGs: 691,210
Bacteria: 657,152
Archaea:   34,014

Unique BioProjects: 4,851
Complete genomes: 5,005

全ての MAG/SAGの塩基配列データとメタデータをダウンロードし、
現在遺伝子機能アノテーションの計算を実行中。
完了し次第Webサイトをアップデート予定

MAG/SAGデータの年ごとの増加


