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Cell IO データベース

細胞型名を介した遺伝子発現と文献情報の行き来

細胞の機能 ・表現型に関する知識は

論文中の自然言語に埋もれており

検索 ・再利用がしづらい。

▶ オントロジーマッピングにより、 細胞型名やメタデータを名寄せ

シングルセルRNA-seqで遺伝子発現や

細胞クラスターは得られるものの、 細胞

の機能や表現型の解釈はいまだ難しい。
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データを報告

した原著論文

データ解析

PubMed等

・ 遺伝子リスト等はみられる
・カタログ （詳しくは自分で解析

・部分的な報告
・データと紐づかない

・細胞型名が曖昧で検索しづらい
・文脈依存で意味解釈が難しい
・読み込むにはドメイン知識が必要

・ハルシネーション
・ ドメイン知識がないと合っているか
わからない

・遺伝子発現がわかっても
  どんな細胞かわからない
・ GO解析でも解釈しづらい

細胞レベルの機能 ・表現型と遺伝子発現を関連付ける

「Cell IO」 データベースの開発
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LLMサービス
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左 ：作用する細胞型とされる細胞型側

右 ：細胞型×分泌物質はリンパ球系とミエロイド系が分かれる

β版公開中

https://cell-io.riken.jp/

シングルセルRNA-seqデータ 文献データ （非オミクス実験も含む）
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統一されたパイプラインで再解析 LLMで細胞型の機能 ・表現型の情報を抽出
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 臓器系別 性別の記載状況
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(Pearson r = 0.44, log10 細胞数 vs 型数)
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