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”IDEAL	IDP“でググろう！

IDEALってなに？
・天然変性タンパク質のデータベース 
　- 2009年活動開始（2011年公開） 

　- 1,342 エントリ, 17,741 領域：多くが真核, 核内 

・天然変性領域中の相互作用領域（ProS）を収集 
　- 492 エントリにProSあり 

・全データ，マニュアルアノテーション 

・全コンテンツはXML, RDFでダウンロード可能

天然変性タンパク質ってなに？

天然変性領域にある機能部位 
構造を形成し結合 
Protean Segment 

（ProS）として収集

形をとらない天然変性領域を持つタンパク質 

機能：シグナル伝達，転写制御など 
多くの翻訳後修飾部位を持つ

昨年大リニューアル 
今年9月に232新エントリ公開

今年度いっぱいで活動停止予定 
（最後にもう一度新規エントリ公開します!） 

情報提供の維持方法などを検討中 
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in 2025

バイオロジカルプロセス入力エディタを開発

アノテータ

SBGN-ML

グラフツール

XMLRDF

イベントのデータ化・可視化・標準化 
（同じデータからは同じ図が描かれる）

機能する様子をダイアグラム表示

液滴関連DBとのリンク

天然変性タンパク質の構造と機能を提示
IDEALのめざすもの


