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Network-disease association

ゲノム・遺伝子の変化
(先天的・後天的な変異など)

診断マーカー
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生体システム
(分子ネットワーク)

病原体
(ウイルス, 細菌, 真菌など)

環境要因
(発がん物質, その他)

常在菌
(腸内細菌叢など)

ヒトゲノム

病原体ゲノム

メタゲノム

疾患ー生体システムのゆらぎ状態

医薬品ー生体システムのゆらぎを補正

分子ネットワークと疾患の関連

疾患の要因となる
内在的なゆらぎと環境のゆらぎ

ワクチン

https://www.kegg.jp/kegg/drug/jp08341.html


KEGG MEDICUS

KEGG MEDICUSヒトゲノム

ウイルスその他
の病原体ゲノム

腸内細菌等メタゲノム

疾患の分子メカニズム理解

医薬品の作用・副作用の分子メカニズム理解

ウイルス・ヒト細胞相互作用の理解と予測

病原菌の病原性・薬剤耐性の理解と予測

新規医薬品開発、ドラッグリポジショニング

KEGG NETWORK

KEGG DISEASE

KEGG DRUG

医薬品添付文書

医薬品添付文書の閲覧

科学的知識に基づく医
薬品商品の比較検討

研究者コミュニティ

医療従事者
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疾患データベースの高品質化

KEGG DISEASE 疾患エントリの数 2,595

疾患遺伝子と対応のある疾患エントリ数 2,073

対応数 7,369

疾患遺伝子数 4,557

疾患パスウェイと対応のある疾患エントリ数 105

対応数 105

疾患パスウェイマップ数 74

ネットワークと対応のある疾患エントリ数 368

対応数 742

ネットワークマップ数 143

ヒト遺伝子数 20,518

パスウェイマップ上のヒト遺伝子数 8.272

パスウェイマップ上の疾患遺伝子数 2,779

疾患の分子メカニズム理解を支援するデータベース
として、ネットワーク情報の付与を重点的に行う



Network variation map: nt06513



Pathway map: hsa04610



KEGG Genome Browser による Conserved Synteny の解析

C2 C4A C4BFB

Physical links on the chromosome Functional links in the pathway



医薬品データベースの実用的価値向上

DGROUP のタイプ
• Chemical

• Structure

• Target

• Class

• Metabolism

Class タイプの (作用機序などに共通性のある) 

DGROUP データを定義し、実用的に価値のある
商品一覧を提供する



ウイルスタンパク質に関する知識集約

All KOs Virus KOs*

2021/10 23,923 423

2022/1 24,839 453

2022/4 24,947 468

2022/7 25,221 473

2022/10 25,419 570

*KOs defined from experimentally 
characterized virus proteins

ポスター36

ウイルスタンパク質のKO

とオーソログクラスター


