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⽥⾼ 周, 菱沼 英史, 井上 仁, ⻘⽊ 裕⼀, 岡村 容伸, 川嶋 順⼦, ⼤槻 晃史, ⽥⼝ 恵⼦, 菅野 貴成, 
元池 育⼦, 勝岡 史城, ⼩柴 ⽣造, ⽊下 賢吾
東北⼤学 東北メディカル・メガバンク機構

東北メディカル・メガバンク機構では東北メディカル・メガバンク事業におけるコホート調
査に参加いただいた⽅のゲノムおよび他のオミックスデータを解析し、その⼀部を統計情報
としてJapanese Multi Omics Reference Panel (jMorp) データベースにて公開している。
2022年8⽉時点では、ゲノムデータとして、⽇本⼈3⼈のde novoアセンブルによって得られ
た⽇本⼈基準ゲノム配列 JG2 や、約38,000⼈の短鎖全ゲノム解析結果から構成される
SNV/INDEL頻度パネル・HLA頻度パネル、⻑鎖全ゲノム解析による構造多型頻度パネルな
どを格納している。また、メタボロームデータとして、ハイスループットのNMRと⾼感度の
MSを駆使し、合計900以上の代謝物の濃度分布を収録している。その他にも、jMorpはメタ
ゲノム解析結果やファーマコゲノミクス関連情報等も有し、セントラルドグマの枠を超えた
情報をカバーし、⽇本⼈集団の多様性を俯瞰することが可能である。このような情報は疾患
バイオマーカーの探索や、疾患予防や早期診断を⾏う際に有⽤な情報源になり得る。今後、
解析サンプル数や同定物質、また掲載データの種類を増加することでパネルの精度向上・充
実を⽬指す。
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jMorpはどんなデータベース？

ゲノム座標や遺伝⼦名、代謝物名など興味のある
キーワードで複数階層のデータを⼀括検索

収録されているアイテムをカテゴリ別にブラウズ

jMorpは東北メディカル・メガバンク事業
におけるコホート調査に参加いただいた⽅の
ゲノムおよび他のオミックスデータを解析し、
その⼀部を統計情報として公開するデータ
ベース。
jMorpを参照することで、ゲノム・オミク

スの複数階層の情報をまたいだ⽇本⼈集団の
多様性を俯瞰することが可能。

https://jmorp.megabank.tohoku.ac.jp

https://jmorp.megabank.tohoku.ac.jp/
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2022年9⽉時点での収録データ

カテゴリ 内容

Genome Sequence 3名の⽇本⼈男性空なる de-novo assemblyによる⽇本⼈参照配列 (JG2)

Genome Variation
⽇本⼈38,000名の短鎖WGSによるSNV/INDEL頻度データ (38KJPN) 
⽇本⼈8,300名の短鎖WGSによるSV頻度データ (8.3KJPN-SV)
⽇本⼈2,22名の⻑鎖WGSによるSV頻度データ (JSV1)

Methylome
&Transcriptome

⽇本⼈約100名 x３種類の⾎液細胞由来データから得られたDNAメチル化情報、
トランスクリプトームデータ

Transcriptome ⽇本⼈3名 x 2条件 LCLを⻑鎖シークシークエンサで解析した
トランスクリプトームデータ

Metabolome 最⼤33,000名のNMR/MSメタボローム解析データ
Metagenome ⼝腔(⻭垢・唾液) マイクロバイオーム解析結果

PGx 薬剤感受性に関連する382 種類のアミノ酸置換を伴う遺伝⼦多型のある酵素に対して、酵
素活性変化を解析した結果

GWAS TMM内で⾏われたGWAS解析結果 (要約統計量) 約400 traits
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遺伝⼦名 “ALDH2” で検索した検索結果例

短鎖WGSによるSNV/INDELアレル頻度情報

メチル化サイト情報

発現量情報

⻑鎖WGSによる発現量情報

この遺伝⼦上にシグナルが⾒られたGWAS

Genome Variation / Methylome / Transcriptome / GWAS 等
遺伝⼦を軸として複数階層 x ⽇本⼈データを集約して俯瞰可能
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ゲノムバリアント “rs671” を検索した例

基本情報 (position, rs#, ClinVar等)

短鎖WGS解析に基づくSNV/INDEL頻度

遺伝⼦アノテーション

GWAS解析結果

LiftOver
(違うゲノムアセンブリへのリンク)
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代謝物 “Glycine” を検索した例

代謝物の基本情報

TMMコホートにおける濃度分布

代謝物感の相関データ

GWAS解析結果

「相関関係を
ネットワーク
図 と し て ⾒
る」等、簡単
な解析ツール
も装備

“メタボロームデータからGWASを通じてゲノムバリアントのレイ
ヤーへ移動する“ など複数の⾓度から検討が可能
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GWAS解析結果ページ例

シグナル⼀覧

Manhattan plot / QQ plot

• GWAS解析結果ページでは、マンハッタンプロットやQQ
プロット、及び検出されたシグナルを⼀覧表⽰
• 検出されたシグナルは、jMorpのゲノムバリアント
層へジャンプすることでより詳細に検討することが
可能

• 要約統計量ファイルをダウンロード可能
• ⾃⾝のPC等でメタ解析等、さらなる解析が可能

要約統計量ダウンロード



トーゴーの⽇シンポジウム2022 Licensed under a Creative Commons 表⽰4.0国際ライセンス
©2022 東北メディカル・メガバンク機構

メタゲノム解析結果ページ例
⽣物種ツリーから種を選択し、
{唾液中, ⻭垢} x {⻭周病の段階 (4段階)} 
でのメタゲノム解析結果を閲覧可能


