
DBCLSにおける基盤技術開発
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情報・システム研究機構

データサイエンス共同利用基盤施設

ライフサイエンス統合データベースセンター（DBCLS)

五斗進



DBCLSの活動
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Web サービスを利⽤した DB 統合
計算機に適したデータアクセス

セマンティクスを重視した
知識グラフ（RDF）データによる DB 統合

共通データ形式とグローバルな ID
オントロジーの整備
実⽤的な分散知識ベース
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2007 データベースカタログ、横断検索、アーカイブ、
統合検索

NBDC設⽴
公募研究

共同研究

統合検索の基盤技術開発

重点応⽤領域への展開
医療、有⽤物質⽣産、育種

2020
SIPスマートバイオ・
農業基盤技術

オープン・クローズシステム



RDF データコアによる知識グラフを中⼼とした
研究開発

アプリケーション開発

アプリ開発者
・ウェブIF
・DB検索
・データ解析

データ科学者
・⼈⼯知能
・機械学習

DB構築・開発
・データ⽣産
・各種レポジトリ

データベース統合・
統合化⽀援

ミドルウェア開発
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データベース統合・統合化支援

•データベースの標準化・RDF 化
Ø RDF 化ガイドライン
Ø RDF-config︓複雑なグラフデータの理解
Ø TogoWS, TogoDB, D2RQMapper
Ø TogoID︓ID変換、関連情報の取得（P３）
Ø オントロジー構築︓難病（P19）、⽣物資源（P40）
Ø NBDC RDF ポータルへのデータ登録
Ø SPARQLthonを通じた技術⽀援

Ø 統合化推進プログラム
Ø SIP︓スマートバイオ・農業基盤技術

•知識（テキストデータ）の標準化・RDF 化
Ø PubAnnotation︓⽂献のアノテーションデータを蓄積
Ø COVID-19 関連の⽂献アノテーション（ハッカソン） 4



TogoID: DB統合の基盤となるID変換サービス
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63データベース
156データベースペア

遺伝⼦・タンパク質・
化合物・パスウェイ・
疾患など



データベースアクセスミドルウェア

•データベースクエリ（SPARQL）作成・データアクセスの効率化
Ø クエリの再利⽤︓SPARQList, SPANG
Ø クエリ作成⽀援︓SPARQL support, EndpointBrowser, LOD 

surfer
Ø SPARQL エンドポイント確認︓UmakaData, UmakaView
Ø 可視化︓TogoStanza、MetaStanza (P4)
Ø データアクセス効率化︓SPARQL-proxy

Ø DB開発プロジェクトで応⽤
Ø TogoVar, TogoGenome
Ø 統合化推進プログラム︓MicrobeDB.jp, jPOST, GlyCosmos
Ø SIP︓スマートバイオ・農業基盤技術

Ø 製品評価技術基盤機構: DBRP、微⽣物資源と関連情報
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SPARQList API / SPARQL support /
Endpoint Browser
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SPARQList API は SPARQL クエリを実⾏し、その結果を
JavaScript で加⼯して返すことのできる REST API サーバ
l 再利⽤可能な SPARQL クエリのドキュメント付きレポジトリ

SPARQL support web ブラウザ上で動作する SPARQL クライアン
ト・SPARQL クエリエディタ

Endpoint Browser
視覚的なネットワークグラ
フを⽤いてSPARQLエンド
ポイント内のRDFデータを
探索するwebサービス。
ノードをクリックしていく
ことで、SPARQL クエリを
発⾏。



アプリケーション

ØTogoVar: ⽇本⼈ゲノムの変異情報
（P22）
Ø変異のアノテーション情報
ØGWASによって得られた結果
Ø疾患と変異との関連
Ø論⽂と変異との関連

Ø PubCaseFinder: 症状と希少疾患と
遺伝⼦（P25）

Ø TogoGenome: ゲノムと関連情報
Ø TogoMedium: 微⽣物培養培地情

報
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コミュニティ戦略

•ハッカソンによるデータベース開発者などの国際・国内連携
Ø 国際版・国内版バイオハッカソン
Ø Elixir BioHackathon
Ø Biomedical Linked Annotation Hackathon
Ø SPARQLthon︓毎⽉開催

•学会展⽰、講習会

• TogoTV (P53)
Ø 動画マニュアル
Ø 講演・講習会
Ø イラスト
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DDBJ との連携

Ø ワークフローのDDBJスパコンでの実装（P6）
Ø GA4GH WES API 標準の DDBJ WES
Ø DDBJ ヒトゲノム標準解析パイプライン
Ø NGS 解析パイプライン

Ø 発現データ︓RefEx, AOE

Ø⾼速ゲノム検索︓GGGenome / CRISPRdirect（P13）

Ø データベース中の遺伝⼦アノテーション︓TogoAnnotator (P9)
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まとめと課題

•データベース統合化のための基盤技術
Ø統合化のための仕組みやデータセットは揃ってきた
Ø応⽤に向けた枠組みづくり

ØTogoDX

•バイオデータ科学者・機械学習応⽤との連携
ØTogoDXを⽤いたデータセットの取得

•⼈材育成︓草の根的に
Øハッカソンなどによる⼈材交流
ØTogoTVなどによる教育素材
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DBCLSのスタッフ http://dbcls.rois.ac.jp/members.html


