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SDGs達成に貢献するイノベーション・エコシステムの
構築には、生物機能を最大限引き出す「Bio×Digital
Transformation（バイオDX）」の強力な推進が不可欠で
ある。広島大学を中心に、JST・共創の場形成支援プログ
ラム（COI-NEXT）における「広島から世界最先端のバイ
オエコノミー社会を実現するBio×Digital Transformation
（バイオDX）産学共創拠点」を構築して、SDGsに基づく
未来のあるべき社会像の具現化を目指している。
産業的に有用な植物や昆虫から有用物質生産を効率的に
行うため、公共データベースから必要なデータセットを
収集し、ゲノムやトランスクリプトーム配列解読やなど
により得られたデータをもとにデータ解析を行う基盤技
術を開発する。それを用いてゲノム編集のターゲットを
選定するための価値を付与し、ゲノム編集のターゲット
を選定するためのデータベースを整備する。最初のター
ゲットとして、植物では「赤シソ統合データベース」、
昆虫では「ハチ目比較ゲノムデータベース」に取り組ん
でいる現状を報告する。
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JST 共創の場形成支援プログラム (COI-NEXT)
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https://biodx.hiroshima-u.ac.jp/

https://biodx.hiroshima-u.ac.jp/
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デジタルパスウェイデザインへ
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【データ利活用連携機関】
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ゲノム編集のターゲット選定

データ解析基盤技術
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拠点の枠組みを超えた汎用性・拡張性のある
データ連携・利活用基盤の構築

【公共データベース】

【データ利活用連携機関】

植物の産業利用のためのゲノム解析技術

と有効成分の合成産物代謝パスウェイなど

昆虫の産業利用のための

ゲノム配列解析技術と機能情報など
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