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ナショナルバイオリソースプロジェクト（NBRP）は2002年にスタート全国のリソースセン
ター並びに理研バイオリソース研究センター（BRC）の継続的な努力のもと、研究を支えるイ
ンフラとして成長した。遺伝研NBRP情報センターは、リソースのDB構築を支援するとともに、
リソースの分譲を中心とする利用者サービスサイトを担当している。 現在、NBRP全体では
650万件のリソースが存在する。データの内訳をリソース別にみると、動物リソースに属する
データ数が最も多く360万件、ついで植物リソースが250万、微生物リソースが40万弱で、全
体の9割がcDNA等のDNAリソース、1割が変異体や野生種などの生物種となる。全体の種数は
約8,500種で微生物に種類が多い。保有リソースを探索する手段として、表形式による閲覧の他、
全リソースの総合検索、個別リソースの詳細検索を提供してきたが、各生物を専門とする研究者
以外には利用しづらい面があった。疾患研究への利用や育種への利用など、種を横断する情報提
供への取り組みについて報告する。

NBRPナショナルバイオリソースプロジェクト

ü D2RQ Mapperを用いたNBRP・DBのRDF化

理研BRCと全国の大学・研究所38機関がリソースを担当

遺伝研がデータベースを担当しているリソース
理研バイオリソース研究センターのリソース

現在のデータベースと検索の概要
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NBRPデータベースのRDF化

ü NBRP エンドポイントの公開

üバイオリソースRDFスキーマの設計
with DBCLS、理研BRC

ü TogoStanzaによるリソース情報可視化
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バイオリソースデータRDF化への取り組みPoster24

ü 生物種間統合データベース検索

バイオリソースRDF
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海外疾患・モデル生物情報 NBRPバイオリソース
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オーソログやフェノタイプから生物種横断的に
リソースを検索する統合型検索システムの開発
を理研BRCのシステムをベースに計画中
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