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ChIP-Atlas とは

既報 ChIP-seq データを統合的に利活用できる
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大田達郎 Oki, et al., 2018 EMBO Rep



データ処理・公開しているデータ
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Oki, et al., 2018 EMBO Rep

Advanced

個々のデータを探す



個々のデータを探す



SRX1284250

個々のデータを探す
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Sall4 in Spermatogonia
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Sall4 in Spermatogonia
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Sall4 in Spermatogonia



複数の ChIP-seq データをまとめて閲覧

Peak
Browser



複数の ChIP-seq データをまとめて閲覧
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複数の ChIP-seq データをまとめて閲覧



ChIP-seq：14 万件

ATAC-seq：3 万件

Bisulfite-seq：5 万件

Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる



ChIP-seq：14 万件

ATAC-seq：3 万件

Bisulfite-seq：5 万件
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九大・三浦史仁

Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる



Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる

Bisulfite +
Spermatogonia



Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる

ATAC +
Spermatogonia



Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる

Bisulfite-seq



Bisulfite-seq と ATAC-seq も閲覧できる

ATAC-seq



ChIP-seq + Bisulfite-seq + ATAC-seq
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ChIP-seq + Bisulfite-seq + ATAC-seq
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複数の遺伝子の制御機構を探る

Enrichment
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複数の遺伝子の制御機構を探る

Hepatocyte で
特異的に発現

その他の細胞で
発現する遺伝子



複数の遺伝子の制御機構を探る
hg19

Hepatocyte で
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in silico ChIPHepatocyte 特異的遺伝子の制御因子

転写因子 組織・細胞 P-value



in silico ChIPHepatocyte 特異的遺伝子の制御因子



DEG

RNA-seq で得られた DEG の制御因子がわかる

複数の遺伝子の制御機構を探る



実験データ数
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引用論文

年々ほぼ倍増。
2/3 が海外グループ

※ Google scholar で “ChIP-Atlas” を全文検索し、内容を精査した。
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引用論文
High impact journal にも引用されている
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活用事例
自分で
楽しむ

その１



薬剤投与に
よる DEG

薬剤投与による DEG の制御因子がわかる

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

制御因子



薬剤投与に
よる DEG

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

鄒 兆南（DC2）
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九州工業大学
山西芳裕
岩田通夫



Tamoxifen で
発現変化

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

ESR1

Zou, et al., in review



Testosterone で
発現変化

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

AR

Zou, et al., in review



抗がん薬で
発現変化

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

P53

Zou, et al., in review



抗てんかん薬で
発現変化

薬剤の作用機序に関わる因子を探る

CHD8
ASD原因遺伝子

Zou, et al., in review



活用事例
自分で
楽しむ

その２



疾患の原因 SNP の予測・機能解析

125 kb
rs1456896 IKZF1

rs1456896 の連鎖不平衡領域TF Cell実験 ID 
SRX831874 STAT5B CD8+ T cells

SRX3434293 SKI HL-60

SRX092314 GATA3 Th1 cells

SRX3031984 BRD4 MV-4-11

SRX682384 RUNX1 TSU-1621MT

SRX062339 RUNX1 CD34+ cells

SRX097097 SMAD1 U-937

SRX150605 RELA GM12891

SRX041289 STAT4 T cells

転写因子結合 hotspot

図２. IKZF1 遺伝子の 5’ 側において、炎症性腸疾患と関連する marker SNP (rs1456896) が存在するが、そこには転写因子の結合
はない。しかし、その連鎖不平衡領域内にはさまざまな転写因子が結合する hotspot が見られる（矢頭）。本研究ではそこに変異
を導入し、炎症性腸疾患モデルマウスの作製を試みる。 

 

GWAS で同定された疾患関連 SNP
・ほとんどが non-coding 領域にある
・統計学的に有意な SNP ≠ 真の原因 SNP

ゲノム編集
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活用事例
自分で
楽しむ

その３



ストレス顆粒

核スペックル

海馬歯状回

100 μm 

始原生殖細胞 50 μm 

PIC = Photo-Isolation Chemistry

光照射領域に限定可能な RNA-seq 技術



ストレス顆粒

核スペックル

海馬歯状回

100 μm 

始原生殖細胞 50 μm 

PIC = Photo-Isolation Chemistry
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大川恭行（九大）



PICで得られた DEG の上流因子の特定

ROI で特異的に
発現する遺伝子

局所領域のマスター転写因子が特定できる



ChIP-Atlas の使い方

実験医学 2019 年 10 月号

PDF ダウンロード
https://is.gd/Oki_Lab



空間トランスクリプトームと PIC

PDF ダウンロード
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