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Oki, S.*, Ohta, T., et al (2018) EMBO Rep.
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すべてのピークコールデータをまとめて閲覧できる



Peak Browser

Studd, JB. et al., Leukemia. 2019
など…

急性リンパ性白血病の GWAS
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GATA6 の標的遺伝子は？
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GATA6 の標的遺伝子は？

これまでに報告された GATA6 ChIP-seq データ
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GATA6 の標的遺伝子は？

Oules, B., et al. EMBO J. 2019
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[2P-0248] 
パイオニア転写因子を考慮したデータ駆動型ダイレクトリプログラミング
江口凌平（九工大・山西芳裕 lab）

山西芳裕
九工大
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微小領域のトランスクリプトーム解析ができる
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Photo-isolation chemistry

ストレス顆粒

微小領域のトランスクリプトーム解析ができる

始原生殖細胞

神経幹細胞

核スペックル

[2PS-03-3] 16:24〜16:51 
空間的な遺伝子発現制御のしくみを探る

[3AW-05-6] 10:45〜11:05 
Photo-Isolation Chemistryによる高解像度の空間的トランスクリプトーム技術

本田瑞季 助教 大川恭行 九大



ATAC-seq
(処理した細胞)

ATAC-seq
(Control 細胞)

Open chromatin 領域に、何が結合するか？

ATAC-seq の解析



Roels, J. et al., Nat. Immunol. 2020

何が結合するのか？

Control

GATA3 O/E

ATAC-seq の解析

–Log P

血球前駆細胞 GATA3 強制発現 ATAC-seq



グアニン４重鎖構造の解析

Hansel-Hertsch, R. et al., Nat. Genet. 2020



制御

Valproic acid

?

?

?

作用

CHD8

ESR1

?

※自閉症関連因子

薬剤・化合物 転写因子 遺伝子発現の変動 効能・副作用

効果

Estradiol
ARTestosterone

副作用：自閉症

Leflunomide RELA
※炎症効能：リウマチ・がん

TLE3
※増殖抑制

[2PS-09-5] 岩田通夫 、沖真弥、山西芳裕
多層オミクス解析による遺伝子発現機構の
ディジーゾーム解析と治療薬探索

山西芳裕
九工大

薬剤標的の予測



Paternal age

その他の共同研究

Miyamoto, Yoichi
宮本洋一
(医薬基盤研)

Spermatogenesis
Miyamoto, et al., FASEB J. 2020

Osumi, Noriko
大隅典子
(東北大学)

ASD by aged sperm
Yoshizaki, et al., EMBO Rep. in press

Hino, Shinjiro
日野信次朗

(熊本大学)

Myogenesis
Anan, et al., NAR. 2018

Han-Sung Jung
(Yonsei Univ)

Neural crest
Wu, et al., Dev Dyn. 2019

Kondoh, Hisato
近藤寿人

(京産大)

Epiblast stemness
Matsuda, et al., Development. 2017
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データ数
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全データの RDF 化

DBCLS
大田達郎
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使い方

2019年10月号 Vol.37 No.16
ChIP-Atlas：既報のChIP-seqデータをフル活用する
ためのウェブサービス

沖 真弥，大田達郎
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大学院生を募集しています
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