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蛋白質構造データバンク（PDB）
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蛋白質構造データバンク（Protein Data Bank、PDB）とは

• 生体高分子の構造データを集めた世界で唯一のデータアーカイブ。

• 1971年に7つの構造から始まり、2020年2月現在では160,000

件以上のデータを提供している。

• PDBはPDBを維持するための国際組織「国際蛋白質構造データ

バンク」（worldwide Protein Data Bank、wwPDB）の下、4

つのメンバー（米国のRCSB PDBとBMRB、欧州のPDBe、日

本のPDBj）が協力して運営している。

• 各メンバーの運営費用は各国の政府機関による研究費用でまか

なわれている。

         

                 

トーゴーの日シンポジウム2020



日本蛋白質構造データバンク（PDBj）
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日本蛋白質構造データバンク（Protein Data Bank
Japan、PDBj）は

• 2000年7月にPDBのパートナーとして活動を開始。

• ProMode（基準振動解析）、eF-site（分子表面形状）

などの二次データベースサービスを展開。

• 新フォーマットやツールの開発

• PDBMLPlus（追加アノテーション情報）

• wwPDB/RDF（PDBデータをRDF形式に変換し

たもの）

• Molmil（ブラウザ上で動作する分子ビューア）

• MagRO（NMR解析ツール）
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PDBjの検索・ツール
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トーゴーの日シンポジウム2020

調べたい内容 サービス名 入力 出力

PDBエントリー PDBj Mine キーワードなど PDBIDなど

似た配列を持つ構
造

Sequence 
Navigator

FASTA形式配列
情報、または
PDBID＋ChainID

PDBID+ChainID

似た形を持つ構造
（鎖単位）

Structure 
Navigator

PDBファイル、ま
たはPDBID＋
ChainID

PDBID+ChainID

似た形を持つ構造
（集合体単位）

Omokage検索 PDBファイル、ま
たはPDBID

PDB/EMDB/SAS
BDBのID

アミノ酸配列から
構造を予測

Spanner/SFAS FASTA形式配列
情報

PDBIDなど

https://pdbj.org/mine
https://pdbj.org/seq-navi
https://pdbj.org/struc-navi
https://pdbj.org/emnavi/omo-search.php
https://sysimm.org/spanner/
https://sysimm.org/pipeline7/


PDBjのツール
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調べたい内容 サービス名 概要

構造を見る 万見 PDB/EMDB/SASBDBの構造データを
見るためのウェブサービス

分子の表面構造情
報を得る

eF-site PDBに登録されている構造の機能部位に
関する分子表面形状データベース。ユー
ザの構造データを同様に計算するサービ
ス（eF-surf）や、似た形状を持つPDBエ
ントリーを検索するサービス（eF-seek）
も提供。

分子の基準振動に
関する情報を得る

ProMode PDBに登録されている分子のゆらぎ（基
準振動）に関する情報が得られる。

https://pdbj.org/emnavi/quick.php
https://pdbj.org/eF-site/
https://pdbj.org/promode-elastic


PDBjのツール
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調べたい内容 サービス名 概要

分子を見る Molmil ウェブブラウザ上で動作する分子ビューア

結合する分子、構
造がわかっていな
い複合体の立体構
造予測

HOMCOS アミノ酸配列や化学構造から、PDB内か
ら複合体の立体構造が解けている他の分
子を探したり、PDBに登録されている構造
を鋳型にして複合体立体構造を予測する。

https://pdbj.org/help/molmil
http://homcos.pdbj.org/


PDB検証レポート
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構造の品質を評価する検証レポート（Validation Report）の内容についてもXML、RDF化し機械的な処理がし
やすいようにしている。
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新型コロナウイルス情報
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新型コロナウイルス（SARS-Cov-2）の情報
を集約したページを作成し情報発信中。

https://pdbj.org/featured/covid-19
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